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ABSTRACT

Double fluorescencein situ hybridization was used to examine the karyotype of Chaetanthera microphylla (Cass.)
Hook et Arn. from Chile, including the location of 5S and 18S/25S rDNA gene sequences. The speciesis 2n = 24,
with 8m + 4st chromosomes. Signals of 5S and 18/25S rDNA were seen in two of the 12 chromosome pairs: n° 2

and 6.

Chaetanthera Ruiz et Pav. (Asteraceae, Mutisieag)
incluye hierbas anuales y perennes, nativas de
Sudamérica, con arededor de 40-42 especies, de las
cuales gproximadamente 20 crecen en Chile (Cabrera
1937, Davies & Facher 2001). Grau (1987) estudi6 €
ndmero de cromosomas en algunas especies chilenas
delatribuMutisieze, lascuaesincluyeronaC.glabrata
(DC.) Meigen (2n = 28), C. linearis Poepp. (2n = 22)
y C. linearis Poepp. var. albiflora Phil. (2n = 24).
Powell et al. (1974) indican paraC. tenella Less. un
n=14. C. microphylla (Cass.) Hook et Arn. es una
especieendémicade Chile, distribuidaprincipalmente
enlasprovinciascentralesde Chile, desde Aconcagua
hasta Bio-bio (Cabrera 1937). Esta especie no hasido
examinada citogenéticamente.

Lautilidad delosdatoscitol 6gicosparaestudios
morfolégicos y taxondmicos es bien reconocida
(Stebbins 1971, Jones 1970, Stuessy 1990). La
hibridizacion in situ por fluorescencia (FISH) hasido
ampliamente usada paraestudi oscitotaxonémicosen
diferentes grupos de plantas (Zhang & Sang 1998,
Adams et al. 2000, Weiss-Schneeweiss et al. 2003).
L os marcadores citogenéticos moleculares mas
comunes son los genes ribosomales (5S y 185/25S
rDNA), los cual es son abundantesy muy constantes

entodaslas plantas vascul ares superiores (Schmidt &
Hedlop-Harrison 1998).

Este trabajo documenta el complemento
cromosdémico de C. microphylla y lalocalizacién de
losgenes5Sy 185/25SrDNA usando hibridizaciénin
situ por fluorescencia (FISH) para el objetivo de
contribuir asu caracterizacidn citogenética.

Se estudié una poblacion de C. microphylla
colectada en Chile, V111 Region, Provincia de Nuble,
Comuna de Quillén, Puente El Roble, 64 m, (36°45' S
72°25'W), 12-X11-2002, C. Baeza 4177. El materia
de referencia esta depositado en el herbario de la
Universidad de Concepcion (CONC).

La preparacion de los cromosomas y
medi ciones, como también lapreparacién delassondas
de ADN e hibridizacion in situ por fluorescencia, se
realizaron siguiendo la metodologia propuesta por
Baeza & Schrader (2003). Se andlizaron 10 placas
metafésicas y se determind el indice de asimetria del
cariotipo (Asl %) usandolaférmuladescritapor Arano
y Saito (1980). Los cromosomas se clasificaron de
acuerdo a Levan et al. (1964).

Chaetanthera microphylla presentaun2n=24
cromosomas, con un cariotipo asimétrico y un
complemento cromosdmico haploide de 8m + 4st
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(Tablal). El cuociente entre el par més largo y el
mas corto (R) fue 2,15. El indice de asimetria del
cariotipo (Asl %) fue de 62,25. Las sefiales de los
genesrDNA 5Sy 18/25S selocalizan en dosdelos
12 pares cromosomicos. El cromosoma 2 tiene una
doble sefia en la porcion terminal del brazo corto,
lamasdistal corresponde a5SrRNA vy laotra sefial
corresponde a 18S/25S rRNA. El cromosoma 6
presenta en la porcion distal del brazo corto una
sefial de 5S rRNA. Los restantes cromosomas no
presentan sefiales (Fig. 1). Ambos sitios de
hibridizaci 6n estdn ubicados solo en loscromosomas
metacéntricos. Luego de comparar |os tipos de
sefiales, se encontré que las sefiales 5S rDNA son
mas numerosas que las 18/25S rDNA, lo cual ya
habia sido indicado por otros autores en otros
géneros de angiospermas (Hemleben & Werts 1988,
Sastri et al. 1992, Moscone et al. 1999). La
intensidad de las sefiales de FISH entre los
homalogos fue muy similar, lo que permite concluir
gue no existiria entre ellos diferencia en el nimero
de copias de genes (Appels et al. 1980, Weiss-
Schneeweiss etal. 2003). Esinteresante hacer notar
los diferentes niveles de ploidia que ocurren en €l
género Chaetanthera (Powell et al. 1974, Grau
1987); la presencia de 2n = 22 y 24 cromosomas
en C. linearispodriaindicar que ladisploidiapudo

ser un mecanismo citoevolutivo que produjo
cambios en el nimero y estructura de los
cromosomas dentro del género, situacién ya
observada en Boronia (Shan et al. 2003).

Ficura 1. Cromosomas mitéticos de Chaetanthera

microphylla en metafase coloreados con DAPI (azul),
luego de la hibridizaciénin situ por fluorescencia con
sondas de genes rRNA especificos para 5S (amarillo)
y 18S/25S (rojo). Escala= 10 yum.

TasLa |. Longitud promedio de los cromosomas de Chaetanthera microphylla (Cass.) Hook. et Arn., calculados en
porcentaje de la longitud del genoma haploide total de 10 metafases (93,5 + 9,7 um). Las posiciones de las sefides de

fluorescencia* 5SrDNA y ** 185/25S rDNA son designadas mediante asteriscos.
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